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4. Resolver problemas numéricos sobre todos estos aspectos
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La recombinacién

es la distribucion de los alelos en nuevas combinaciones
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... las proporciones se desvian de 9:3:3:1
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Ligamiento y recombinacién entre dos genes
Ligamiento completo y distribucién independiente

Entrecruzamiento con genes ligados
Acoplamiento y repulsién

Prediccién del resultado de cruzamientos con genes ligados
Mapeo de genes con frecuencias de recombinacién

Los genes cambian de un cromosoma homdlogo al otro

en virtud del entrecruzamiento durante la meiosis |
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Un cruzamiento de prueba revela los efectos del ligamiento

El entrecruzamiento entre dos genes ligados. ..
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El entrecruzamiento separa genes que estan ligados

Los genes ligados se distribuirdn de forma independiente
durante la meiosis Il, y finalmente se ubicardn dentro de gametos diferentes
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Un entrecruzamiento entre dos genes ligados
causa que la mitad de los gametos sean parentales y la otra mitad recombinantes
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La configuracién de los genes ligados en el cromosoma Conocer la frecuencia de recombinacién entre dos genes. . .

(acoplamiento o repulsién) afecta los resultados de los cruzamientos de prueba
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Un entrecruzamiento doble produce gametos parentales 4. Ligamiento, recombinacién y mapas genéticos

Ligamiento y recombinacién entre tres genes
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Mapeo mediante el cruzamiento de prueba de tres puntos
Interferencia y coeficiente de coincidencia
Mapeo de cromosomas en seres humanos
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Tipos de entrecruzamientos entre tres loci ligados Los resultados de un cruzamiento de prueba de tres puntos

Cromosomas resultantes de dobles entrecruzamientos tienen intercambiado el gen central pueden utilizarse para realizar el mapeo de genes ligados

Pair of homologous

chromosomes

Wid type Sariet shomy,
spine

n 5]
{ }
Progeny Progeny
(@) Single crossover (b) Single crossover [(3) Double henotype number
;?( Wy m
W

between A and B between Band C crossover

'B)
jég M 27
;ég E—
b) W s
1 éi -
‘ v _ :fé( seess 8
4] )B] iC) &
j* scare cbony 3
a5 N’ J -

‘* fbony. s

Toul 755 B s

Fig_07-13 Genetics, Second Edition © 2005 W.H. Freeman and Company

Fig_07-12 Genetics, Second Edition ©2005 W.H. Freeman and Company



Determinamos el orden de los genes

comparando los parentales con los dobles recombinantes
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...se determina la ubicacidn de los entrecruzamientos
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La distancia genética entre tres genes

se calcula como la frecuencia de recombinantes entre los genes en tanto por ciento

Con los datos del ejemplo

50+52+5+3
dst—ss = ————-100 =14
st—ss 755 0l ,6um
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o también
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Grupos de ligamiento de Drosophila melanogaster
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Anotando los loci en su orden correcto. ..

' Wild type Scarlet, ebony, 0
spineless
S—
X
o
stt sst et st ss e
B B B B D B
= = = " = =
st ss e st ss e
L J)
A | _4

v

Fig_07-14-1 Gonoics, Second Edition © 2005 WH. Freeman and Company

La distancia genética entre tres genes

se calcula como la frecuencia de recombinantes entre los genes en tanto por ciento

Frecuencia de recombinantes en tanto por ciento
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Interferencia y coeficiente de coincidencia

Se calcula CC e /

#dobles recombinantes observados

CC = -
#dobles recombinantes esperados
I=1-CC
Con los datos del ejemplo
543 8

(C=——FF—— =

= 0146x 0122755 134 °°

I=1-06=04

A MM or Y
B I°® or I5i

i N i n

Fig_07-16 Genetics, Second Edition © 2005 W.H. Freeman and Company



4. Ligamiento, recombinaciéon y mapas genéticos El mapeo por delecién

puede utilizarse para determinar la ubicacién cromosémica de un gen
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La hibridacién de células somaticas La hibridacién de células somaticas

puede utilizarse para determinar cudl es el cromosoma que contiene el gen de interés se utiliza para asignar un gen a un determinado cromosoma humano
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Los genes pueden localizarse La hibridacién in situ
en una regién especifica del cromosoma por medio de la hibridacién de células somdticas es otra de las técnicas para determinar la ubicacién cromosémica de un gen
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Conclusion: If the gene product is present in a
cell line with an intact chromosome but missing

from a line with a chromosome deletion, the gene
for that product must be located in the deleted region.
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Técnica de cariotipo espectral

Los diferentes cromosomas humanos se se identifican mediante 24 sondas distintas

Fig_07-21b
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